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Le génotypage érythrocytaire a 'EFS Alpes Méditerranée a été mis en place par le

laboratoire de recherche dirigé par Pascal Bailly en 2006.

PCR-simplex PCR-multiplex

7 7

PCR-RFLP SNapShot Luminex
PCR-ASP PCR-multiplex
+ extension I Microarray Beadchip I

Les techniques d'Immucor (technologie eMAP®) sont utilisées depuis 2010.

Le regroupement des plateaux IH et Génotypage est en cours. Cette étape permettra de

faire le lien phénotype/génotype au sein du laboratoire IHR.
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Les trois plateaux de génotypage de I’EFS

Plateforme de génotypaqge érythrocytaire en Métropole

www.efs-am.fr
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__________________________________________________________________________________
Indications de la Biologie Moléculaire en IHE

Méthodes immunologiques

» simples, facile de réalisation et de faible co(t,

» rapport sensibilité/spécificité adapté a la plupart des situations cliniques.

Les limites Systemes concernés

> patients récemment transfusés FY, JK, MNS RHCE

» ambigiité réactionnelle FY, JK, MNS RHD RHCE
» coombs direct positif FY, JK, MNS

» suspicion de public négatif LU, DO, CO, YT, KEL6 RHD RHCE

L’apport du génotypage: le phénotype déduit du génotype

www.efs-am.fr @



Indications de la Biologie Moléculaire en IHE

Biologie moléculaire :

» exploration des GSE : ~300 AG / 35 sys.
» majorité des antigenes résulte de polymorphisme nucléotidique simple (SNP)
» indiquée lorsque la sécurité transfusionnelle ou le suivi de grossesse 'exige

La Biologie Moléculaire permet de distinguer :

» Génotype = Phénotype déduit

» un Ag Rh complet d’un Ag Rh partiel (fonction des variants RHD et CE)
> I'absence d’un HFA («public négatif»)

> la présence d’un LFA

» distinguer I’allo-anticorps de I’auto-anticorps

www.efs-am.fr @



__________________________________________________________________________________
Principe et Fonctionnement du génotypage erythrocytaire BioArray

Les kits BioArray

HEA: Human Erythrocyte Antigen
24 polymorphismes de groupes sanguins erythrocytaires + mutation HbS

Clc, Ele, K1/K2, MNSs, Jka/Jkb, Fya/Fyb, Dia/Dib, Coa/Cob, LWa/LWb, Sc1/Sc2, Doa/Dob, Hy,
Joa, Lua/lLub, Jsa, Jsh, Kpa, Kpb, Hgb S

RHD
35 polymorphismes du géne RHD (détection de 68 variants du RHD)

RHCE
25 polymorphismes du gene RHCE (détection de 48 variants du RHCE)

HPA: Human Platelet Antigen
11 polymorphismes des groupes sanguins plaguettaires

Méme principe pour tous les kits: technologie eMAP®
(elongation-mediated Multiplexed Analysis of Polymorphisms:
analyse multiplexe des polymorphismes par élongation)

www.efs-am.fr @



BioArray : bibliotheque de billes

Des billes synthétiques
diametre 3 um
teintées par des couleurs uniques
chaque couleur correspondra a un alléle

DiP

www.efs-am.fr @
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— FY*1

BioArray : Fonctionnalisation des billes

Gene Duffy

—

Sonde alléle-spécifique

Ty ATy
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BioArray : Fonctionnalisation des billes

Les sondes recouvrent uniformément la surface totale de la bille.

Chaque bille présente plus d’1 million de copies de la sonde.

www.efs-am.fr @
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BioArray : Assemblage

Des milliers de billes
“bleues” Fy2 sont

couplées aux sondes
correspondantes Fy?

www.efs-am.fr
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BioArray : Assemblage

K il
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_____________________________________________________________________________
BioArray : Assemblage

. chaque allele sa couleur
bl v bleu : Fy2
“ Dppe v’ rouge a FyP
. v jaune a Did

v  vert a DiP

Les billes finalisées sont mélangées

-
<
)
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BioArray : Assemblage
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_____________________________________________________________________________
BioArray : Assemblage

disposition aléatoirement sur une plaque de
silicium. 1 ~
une puce (300 um x 300 um) > 4000 billes / N\

ya N\
[ \
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BioArray : Assemblage

(EFS\
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s BioArray Solutions  <TIINNN VI URIN T
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La plaque de Silicium est découpée
en BeadChips (puces) individuels

Chaque BeadChip est ensuite
déposé sur un support en verre de 8
ou 96 puces.

Chaque support de BeadChip est
identifié de maniéere unique par un
code-barre

www.efs-am.fr




____________________________________________ ____ _______ __________________________
BioArray : Contréle qualité

Présence de billes controle
contrbles internes positifs et negatifs
contrbles du systeme

>4,000 BILLES ENCODEES

Billes Fyb

Criteres de qualité
nombre minimum de chaque type de billes
“taux d’occupation par les billes”

Analyse d’un panel d’échantillon
définition d’'une gamme d’intensité pour chaque SNP

Phase finale de production des BeadChips
image en couleur de chaque puce
localisation des billes (couleur) sur la puce
stockées dans le “decoding file” (CD inclus dans chaque kit)
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BioArray : PCR multiplex
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BioArray : PCR multiplex
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BioArray : PCR multiplex
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BioArray : PCR multiplex
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BioArray : PCR multiplex
| |
| |
| |
x |
- |
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BioArray : PCR multiplex
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BioArray : Génération d’'un simple brin

www.efs-am.fr @
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BioArray : Génération d’'un simple brin
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BioArray : Génération d’'un simple brin
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BioArray : Génération d’'un simple brin
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BioArray : hybridation et élongation

Hybridation Des produits simples brin sur les billes

FY*2 DI*1

www.efs-am.fr @
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BioArray : hybridation et élongation

Elongation Avec un tag DNA polymérase (sequenase) en présence de dCTP-TAMRA

FY*2 DI*1

www.efs-am.fr @
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BioArray : hybridation et élongation
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BioArray : lecture
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BioArray : interprétation

FROM ENCODED BEADS TO RANDOM ARRAY FROM ARRAY TO DATA

@ i. A/DECODING IMAGE A/ ASSAY IMAGE
s ¥ i |

o s i
O. - — -
> S

X 3

&9) 3 Sootions "1 SRIMIMIN | ANALYSIS
Q il
¢ = il H [| ﬂﬁ 0 ﬂ MATCH MISMATCH

Superposition des images

Fluorescence associée a chaque sonde (couleur de bille)
Comparaison avec les « valeurs attendues »

Le logiciel réalise un calcul du ratio de la fluorescence pour
determiner le génotype.
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Etude de cas

Patiente d’origine caucasienne née en 1973, bilan IH pour une prochaine
transfusion

Phénotype en IH : Double population, car contexte transfusionnel récent

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher le génotype de la patiente

www.efs-am.fr @



Etude de cas

Patiente d’origine caucasienne née en 1973, bilan IH pour une prochaine
transfusion

Phénotype en IH : Double population, car contexte transfusionnel récent

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher le génotype de la patiente

Chip: HEAAST73 5 Sample: HM013215_74638876

14000

Adjusted Intensity

fsf?

Polymorphism
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Human Erythrocyte Antigen (HEA) Genotyping by DNA Analysis Report
Report Date/Time: March 11, 2015 0821 AM Sample 1D HMO19215_T4638876
Lot & 14133 Chip ID: HEAASTTI_S
Chip Read Dabe/Time: March 11, 2015 08:17 AM GENOTYPE .
St Dent ne transfusion
Nales!
Paolymarphism Resuli Notes ent
RECE-P135 BB
RhCE-108%0ns AB
RhUE-A226P AA
RhCE-LT45Y AA fnte
RhCE-G3360 AMA
K12 BB
kp BB
Js BB
JKAIKE BB
FY AFYE AB
GPA AB
GPES AA
LUAMLUB BB
DIADIE BB
COANDE Al
[W3-743 AB
DH-350) AA
[H1-323 AA
LWALWE AA
SC1RC2 Al
GATA AA
GiPB-Inls AA
GPB-230 AA R ¥ B ® é_’} a°
Fy-265 AA N w .=§} @6
HES173 AR =
Statun Code
Y - Coalismnl of Varation ol 1k urleets
LE - Leven Siggnil: il abarcly tssir racomesen i mastius
HE - High Background. ancisty ’
BT - I b ol
Appraved By:
Signature: Diade:
Wame (Prini): Title:
Blood Group Phenatype DA Analysis By .
Elongation - medismed Multiplex Analysis of Pobymorphisms /\
EFS
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Human Erythrecyte Antigen (HEA Human Erythrocyte Antigen (HEA) Phenotyping by DNA Analysis Report
Bport Dt Thai: Mareh |3, HI15 (455 AN Sample I HMNSZI5_MEIRETE
Report Date Time: March 11, 2015 0821 AM Sample ID: HMOI9215_74 Lt 8: 14-133 Chip Iy HEAASTTE 5 PH ENOTYPE DEDU IT
s s Chip 1Dx HEAASTIS_S Chip Resd DateTime:  Sarch 11, 2015 08:17 AM DU G ENOTYPE
Chip Kend DatefTime: March 11, 20015 08:17 AM Blood Graup Amtigen Kesult Moles
Stmhus: Detail: ith . 0
iz +
Muotes:
e +
E L1
Polymarphic Re el K 0
RECE-P1035 B . "
RhCE=11081ns A Epa 1]
Kb E-A226F Al Kpb +
RhCE-L245W Al Jsa 0
RhCE-G3360 Al Jsh +
KIK2 B Kidd Jia 0
Kp B ;i.h +
Dy yu 4
113 B P s, . -
TKAIKE : _ I - Phénotype déduit i
M -
Y AFYE Al T I
: N +| Fyatb+ Jka-b+ et S+s-. [
GPA A S "
GPBS A . I
LUALUB B Lutheran L a
DIADIE B Lub -+
COANDE Al Dhego Dia i
=703 Al Dih *
D350 n Calion Con -+
=323 Al Cob 0
Dombrock Daa *
LWALWE Al
- = Diah “+
L1502 Al = "
GATA Al Hy -
CiPB-lat5 Al Landsteiner. Wiener LW +
GPB-230 Al LWk L1
F¥-26% A S cianrg Sel -+
Hbh5173 Al Se2 L]
" . Hemoglobin 5 Hib& L]
N - Coalician of Visiatcn of intataitis scesds Detail:
L5 - Livw Sigrval: sigriad invbarcaity bssicre ricomesanchad minimuss Netes:
HE - High Background: antusids ' A
BC - Iraciabirrr i coall Soaism Code Cwtad Cade G Ciciuimar
W - Costicient of 'asmicn of b - emac Pyt axpreasicn cus o mtmied Fy/388 {0 - Pomibls 75
Approved By: e sszace w-:::ln*w—*n-—u:-u—l_- o
. 2+ Indamrri ol LN} - Pramiis Li-§ duss 0 GYPE gere celsicn
Signature: Diade: s - aemad 5
Sigmalues: Dt
Wame (Prini): Title:
Blood Group Phenotype DA Analysis By
Ebongation - medizted Mubtiplex Analysis of Polymorphisms /\

-

-



Etude de cas

Patient d’origine africaine, drépanocytaire, né en 2004, bilan IH pour une prochaine
transfusion

Phénotype en IH : D+ccEe, phénotype de I'antigéne s : discordance entre 2
techniques

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher le génotype MNS*3 MNS*4 du patient

www.efs-am.fr



Etude de cas

Patient d’origine africaine, drépanocytaire, né en 2004, bilan IH pour une prochaine
transfusion

Phénotype en IH : D+ccEe, phénotype de I'antigéne s : discordance entre 2
techniques

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher le génotype MNS*3 MNS*4 du patient

Chip: HEAASTE1_ 3  Sample: HMD13115_73177326

Adjusted Intensity

Polymorphism
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Human Erythrocyte Antigen (HEA) Genotyping by DNA Analysis Report

Repart Date/Time: February 25,2015 M4:03 AM  Sample Ip: HMOI3115_73177326
Lat& 14-123 Chip ID: HEAASTS1_3
Chip Read Dute/Time: February 25, 2015 03:57 AM GENOTYPE .
St LSA() Detsi Ine prochaine
Notes:
Polymorphism Result Notes
EhCE-F1035 Ax
RGCE-09%ns Ak entre 2
RhCE-AZ226F AB
RhCE-L245% AA
RWMCE-G3360 AA
EI/K2 BB H
Kp BB 54 du patient
Is BB
TEANKE AB
FYA/FYHR BB
GPA AB
GPRS BB
LUAMUB BB
DIADIB BB
COANOR AA
DO-793 BB
DO-350 AA
D0-323 AA
LWALWE AA
SCI/SC2 AA
GATA BB
CrPR-lne3 LE
GPE-230 Ly
FY¥-265 AA
HB5173 AR
Etatus Coda
OV - Gl Tdnt of of inlafik i i Fitd
LS - Low Signat signal iy Bake Rammendds minmm.
o - ragh Eachgeond: ancand ninae
BC - Indeiirminats cal
Approved By
Higrature: Diate:
Name {Printlc Title: |

Blood Growp Phenatype DNA Analysis By @



Human Erythrocyte Antigen Human Erythrocyte Antigen (HEA) Phenotyping by DNA Analysis Report
Repart Daie'Tine: March 13, 2003 D436 AM Sample [D:  HMOL3115_ 751773048
) Lot #: 14-133 Chipin:  HEAASTHLS PHENOTYPE DEDUIT
Report Date/ Time: February 15, 015 (4:03 AM Sample 1D: ii]
Chilp Resad DiatefTime: Faauary 24, 20004 05:57 AM
Lat#: TRES Chip 1D 1 DU GENOTYPE
Chip Remd DotedTime: February 25, 7015 03:57 AM Blood Group Antigen Result Motes
Status:  LS{2LAx(1) Detail: Fh € +
C ]
Modes:
e +
Pol " E +
viorphism -
: K
RhCE-F1035 el 0
k +
RhCE-1091ns
Kpa 0
RhCE-AZZ6P Kb -
RhCE-L245%
Jsa 0
RhCE-G3360 1eh -
KA Kidd T +
Kp Jik + . . .
0 Dty ye o Phénotype déduit
JKAMKE Py P
FYAFYR e Y " Fya-b- et S-s-,
GPA ™ )
: absence d’'HFA
GPBS 5 IC
LUALUBE s ic
DlLADIB Lutheran Lua 0
COAN OB Lub +
DO-793 [hegn Dia ]
DO-350 Dib +
DO-323 Calion Coa +
LWA/LWE Cab 0
SCIERC2 Dombrock Doa ]
GATA D +
GPB-In3 Jod +
GPE-230 Hy +
FY-265 Landsteiner=Wicner L'Wa +
Hb5173 LWh 0
Scianna Scl +
Btk Coda
CV - Coaffcient of Variaton of it d dad masim Sc2 ]
S g Ecagro e sncant racommanded masirum Hemaglobin S HbS +
G - Indelarminats cal Dietadl:
Approved By Ml
Higrature: m“‘l"‘ arkiion of i m?:—ﬁam_umm 10 - Penceitla ¢
LS - Liowe Bigruak sigrul inbassdty bt recormmsantied minimum Hy - o Joju) - Publsbes neports indoedts oksaraton of & w - Waskly Exprassed phenobype
HE - Eachyy Pre “rangativa” planotype; soee RBC oy rasct wiidy
Mame (Printc IS - irghrtarmineie ol -} - Prousible LK-] dus i GYPE gars debston
Wbfwir] - Virianl L St iraiving S sllancing ruttios
Hlod Signaiure: Dare:

T ——————— e R T,
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Etude de cas

Patiente née en 1990, bilan pour un suivi de grossesse (injection de gamma
globuline?)

Phénotype en IH : D- CCee Kell- =) Phénotype rare.

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher un variant du RHD

www.efs-am.fr @



-
Etude de cas

Patiente née en 1990, bilan pour un suivi de grossesse (injection de gamma
globuline?)

Phénotype en IH : D- CCee Kell- =) Phénotype rare.

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher un variant du RHD

Chip: RHDAC262_7 Sample: HM53514_69624820

e H N

S O Y P o S St o
SOERLSEE SR N AL LIRS

& , :
v AS A"y e Rt o o o e R DL Ao o S o
8 T Gl G TG S F AN T K TG G T Fol Gk A0 o @ aT s o T P Tl
aT A RO W o
bg’ »o \‘_9')'5’9 5\03?)&\6?@@ 6\@ & é@ @é\ 6@,\\’1‘/\'.&,\@ @%&‘éY&Q}@ *Qﬂ©%®c’\\$,&\\°}\\\?‘yo
\&'é\& ~ A
>Q’
o'
‘ﬁ'
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wRHD Bﬁﬂdﬁhip“" Printed: 3132015 50947 am

SenotvpeReport  GENOTYPE

ChipMarmie: RHDAC2E2 T SampleMame:  HMS0514_80624840

warningMsg:
Mutation
B C=G (530)
4B G-C [WEC)
38 GoA [WIER)
1BE G=T [LG2F)
E ]
320 C=T (RITEW]
S0 C=T (A13TW]
345 C=A (A1280)
255 A= (NABZT]
IN3+1G=A [IW53+1GA)
IN3 <15 37 by cuphcation (psi O)
B9 1= (M170T)
518 AT (I72F]
BOZ GG (T201R)
BT TG [FZ23W]
ETE GoLC (AZZEP)
BBG G>T (52300)
637 GG [E2330)
a7 GoA [E233K)
TIZ Gh (VZ38M)
TE3 GG (VAEL}
TBT G (GIEIR]
BO7 To06 [V25aK]
BOS T=0 (VZT05)
B35 G A (VZTaul]
B45 G = A (GZB2D)
B48 C=T (1283
B85 G=1 WZa5l)
1025 T=C (3421}

1026 G~ C (D3s0H]
= 4057 G=T feasaw)
I ite3 oA (Basss)

1152 G-C [G3854])
TI53 A=T (E308V)
1227 GoA 1227 60A)
PG}

{IFCZ)

Comment

R DL BN S opr
7 (< W
LA

RSN

v

EIEIEIIIIIIIIEIIEIEIEIEIEIs‘-‘!s‘-‘!s‘-‘!s‘-‘!s‘-‘!s‘-‘!§
e

NolesiStatus:

Legend:

HE » High background AR
CV = Coefficient of variation above recommended maximum AB = Heterorygous

LS - Signal below recommended minimum BE - Homarygous for B

LS* » Signal dropaut observed due to deletion or RHD-RHCE hybrid. Ax = Indeterminate call on B

IC - Indeierminaie Call xB = Indeterminate call on A '

IPC - Intesmial Positive Control % = Indeterminate call an ASE
MNTD - Mo Typing Deleminsd EFS

- -




Genotype Report

ChipName:  RHDAC262_7 SampleName:  HMS0514_89824840
WarningMsg:
Mutation
B C=G (530)
3B G=C [WIEL)
48 G=A [W1ER)
1BE G=T [LE2F)
208 G=h (RTOC]
320 C=T jRITEW]
A0 C=T (A13TV]
345 C=A (A1280)
255 AaG [NABZT]
IN3+1G=A [IW53+1GA)
N3 +15 37 bo dunkcation (sl Y

Comment

EE%‘EF?II?IIEIE

)

Joe BioArraySolutions wRHD BeadChip™ Chip Assignment Report Printed: 3132015 5:16:22 am

‘.“ S

Chipname SampleName MotesiStatus WamMsg Variant

RHOACZEZ T HMEGG12_G0528840 weak D type 1 (hemizygous of hemozygous)

PHENOTYPE DEDUIT
DU GENOTYPE

1063 GA (Ga555)
1152 G-C [G3854])
I 1183 A=T (E33EV)
1227 GoA 1227 60A)
WIFGT)
(=)

HEHEHE

NolesiStatus:

Legend:

HE » High background AR

CV = Coefficient of variation above recommended maximum AB = Heterorygous

LS - Signal below recommended minimum BE - Homarygous for B

LS* » Signal dropaut observed due to deletion or RHD-RHCE hybrid. Ax = Indeterminate call on B

IC - Indeierminaie Call xB = Indeterminate call on A '

IPC - Intesmial Positive Control x5 » Indeterminate call an ASE
MNTD - Mo Typing Deleminsd EFS

- -
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Etude de cas

Patiente née en 1990, bilan pour un suivi de grossesse (injection de gamma
globuline?)

Phénotype en IH : D- CCee Kell- =) Phénotype rare.

Biologie moléculaire réalisée pour rechercher un variant du RHD

Résultat de la Biologie Moléculaire : D faible type 1. Modification du phénotype
(phénotype déduit) D+, pas d’'indication de Gamma globuline.
Impact sur la gestion des ressources

www.efs-am.fr @
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Etude de cas

Patiente née en 1986, bilan pour un suivi de grossesse (injection de gamma
globuline?)

Phénotype en IH : D+ C-c+tE+e? —» Ambiglité de réaction sur le e.

Biologie moléculaire réalisee pour rechercher un variant du RHCE

www.efs-am.fr @
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Etude de cas

Patiente née en 1986, bilan pour un suivi de grossesse (injection de gamma
globuline?)

Phénotype en IH : D+ C-c+tE+e? —» Ambiglité de réaction sur le e.

Biologie moléculaire réalisee pour rechercher un variant du RHCE

Intensity Chart

12000
Chip: RHOABB42_7 Sample: HM101214_720059734

10000

8000

G000

4000 —

2000—

R ) A ok A R R R . | .
& S N N@ﬁ&@":‘h \i‘g ca”‘@,@f@c’h <& c:’»‘q’@d@ 4{5 & & & F ﬁ@ @y& & & (;?}9 & &
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0 BioArraySolutions wRHCE BeadChip™ Printed: AM32015  5:28:04 am
£ Y
o Genotype Report GENOTYPE

ChipHame: RHMAESA2 7 SampleMame: MM 214_T2008734 Waminghsg:

Mutation
W1BG
A3GT
O4IR
PI03E
108Ins
R11EW
L11ER
S22
TiEZN
RIBAT
MIETH
G180R
RZ0T
VZZ3F

Comment

injection de gamma

de réaction sur le e.

it du RHCE

Q233E
MZ3BY
LI4EN
WIEDM
dTT44aC

130EY
53360

T3421

Rhrs

EEEEEE?ZEEEEEEEIEEEEEEEEEEEE

Legend:

HE = High background

CV = Cpafficient of variation above recommended maximum
LS » Signal below recommended minimum

IC = Indeterminate Call

AP = Anomalous pattem

Melecular genetic typing periomed by aMAP™ BeadChip™ fsxy @

For Ressarch Lse Only. Nat for In Vitro Diagnostic Use. p 1af1 & oL
Zae package insert for complele nstructions for use, mitations, cauSions and warnings. A=




#

4 BioArray Solutions wRHCE BeadChip™ Prinied: 132015 52804 am
i‘i

“'"“' Genotype Report

ChipName: RHIABS42 7 SampleName:  HMI01214_T2008734 Vaminghsg:
e fe fomnert injection de gamma
i = de réaction sur le e.
e = it du RHCE
‘i BioArraySolutions WRHCE BeadChip™ Chip Assignment Report Printed: 311312015 5:30:48 am
. i L v
Chipname SampleName Cc c E e Variant Comments
RHOABS42 7 HM101214_72009734 0 + + + WTiceMO
PHENOTYPE DEDUIT
DU GENOTYPE
A4 A 4 = T &
’\:p@ﬁ&y&ﬁ' {55’02?3&{?%@4‘ &
Legend:
HE: = High background

CV = Cpafficient of variation above recommended maximum
LS » Signal below recommended minimum

IC = Indeterminate Call

AP = Anomalous pattem

Muolecular genetic typing performed by abAP™ BeadChip™ Assay /\
For Ressarch Lse Only. Nat for In Vitro Diagnostic Use. p 1af1 & EFS oL
Zae package insert for complele nstructions for use, mitations, cauSions and warnings. A=
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Etude de cas

Patiente née en 1986, bilan pour un suivi de grossesse (injection de gamma
globuline?)

Phénotype en IH : D+ C-c+tE+e? —» Ambiglité de réaction sur le e.

Biologie moléculaire réalisee pour rechercher un variant du RHCE

Résultat de la Biologie Moléculaire : ceMO/cE. ceMo code un antigene e partiel
Risque d'immunisation, phénotype déduit : ccEE, chez une patiente de phéno D+.

www.efs-am.fr @
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Latechnique BioArray : avantages et limites

avantages limites

Technique rapide (résultats en quelques heures Technique pas automatisée
a partir d’ADN extraits) et simple d’utilisation Série de 8 ou de 96 échantillons

Génotypage étendu permet de déduire

les phénotypes d’intérét transfusionnel Absence de la recherche du YT, KN
(FY, MNS, JK)
certains Ag privés (Lua, Cob)

Identifie de nombreux variants du RHD (68) et

du RHCE (48) Absence de la recherche du RN, ce(254)

Marquage IVD et CE de tous les kits
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La Biologie moléculaire : le Bilan.

Phénotype > indications de la BM

» Difficultés de Phénotypage (DP, TCD, Affaiblissement/Discordance, Abs. d’Ags antithétiques...)
» Difficultés de RAI (coexistence Ag/Ac, Abs. de réactif, pan agglutination)

*Y a-t-il une alternative sérologique a la BM ?

4 }
La BM est réalisée en fonction de la situation bioclinique o
@)
Faut il réaliser la BM? (critéres) NON Z
: r n
- Age - Pathologie (poly transfusé itératif) —> [T]
- Sexe - Espérance de vie :
- Ethnie - RAI )
>
l Ooul )
C

: Oul
' Au\tres. Va“ar,‘ts Biologie Moléculaire > g
- Gene |nh., reg. Génotype >
p
m
—

Impact sur :

> la sécurité transfusionnelle et obstétricales
(choix des CGR, +/- y globulines)
» une meilleure gestion des ressources
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